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植物 DNA 条形码 2.0 与系统发育基因组学 

研讨及技术交流会（III） 

（第一轮通知） 

 

基于 DNA 序列信息的物种鉴定和系统发育研究是当今生命科学和生

物技术领域的一个前沿热点方向。随着测序技术的飞速发展，该领域的工作

已进入到基因组学时代。自 2003 年 DNA 条形码的提出和随后国际相关研

究计划的实施，中国科学院于 2009 年和 2017 年先后启动了依托中国西南

野生生物种质资源库的“植物 DNA 条形码研究”和“植物 DNA 条形码 2.0

与系统发育基因组学研究”开放研究项目。依托项目，昆明植物研究所于

2020 年 12 月和 2021 年 7 月在云南昆明成功举办了两期 “植物 DNA 条形

码 2.0 与系统发育基因组学”研讨培训班，为该领域的研究和应用提供了一

个良好的交流实践平台，受到广泛关注和欢迎。 

测序成本快速降低和生物信息技术的不断提高，大规模使用低\单拷贝

核基因数据已成为可能，这为研究植物物种快速辐射进化和杂交起源等带

来了新希望。经研究，定于 2022 年 8 月 14 日-18 日在昆明举办以 DGS（Deep 

Genome Skimming）为核心技术的“植物 DNA 条形码 2.0 与系统发育基因

组学研讨及技术交流会”。欢迎国内相关领域的专家、青年研究人员踊跃参

加。 

 

一、组织机构 

主办：中国科学院昆明植物研究所 

      云南省植物学会 

承办：中国西南野生生物种质资源库 
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      国家重要野生植物种质资源库 

      全国科学院联盟生物多样性分会 

协办：云南吴征镒科学基金会 

二、会议时间：2022 年 8 月 14 日-18 日（14 日报到） 

三、会议地点：云南 昆明 

四、会议规模：50 人（报满即止） 

五、会议日程 

8 月 14 日  会议报到 

8 月 15 日  主题报告 

8 月 16 日  数据分析技术交流 

8 月 17 日  二代测序文库构建实践交流 

8 月 18 日  野外实践交流 

六、主题报告 

序号 报告题目 报告人 

1 
基因组学数据在植物 DNA 条形码和

系统发育基因组学中的应用 

高连明 研究员 

中科院昆明植物研究所 

2 待定 
Peter M. Hollingsworth 研究员 

爱丁堡皇家植物园 

3 物种概念、条形码方法和物种数量 
刘建全 教授 

四川大学/兰州大学 

4 
第二代 DNA 测序技术与真菌的系统

发育研究 

杨祝良 研究员 

中科院昆明植物研究所 

5 
被子植物系统发育基因组学 

 

李洪涛 研究员 

中科院昆明植物研究所 

6 
中国荒漠植物 DNA barcoding 数据库

研究 

葛学军 研究员 

中科院华南植物园 






